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Аннотация: Достижения в области молекулярно-генетических техно-

логий позволили идентифицировать функциональные генетические маркеры 
продуктивности овец. Применение метода ПЦР-ПДРФ позволяет определять 
аллельные варианты генов, связанных с количественными и качественными ха-
рактеристиками животных. В данном исследовании при генотипировании овец 
породы лакон (n=248) определены три генотипа гена пролактин (PRL). Выяв-
лена частота встречаемости аллеля PRLA (0,81) и аллеля PRLB (0,19). Анализ ас-
социации между полиморфизмом гена пролактин и живой массой показал связь 
полиморфных вариантов гена с весом овец. Выявлено, что ярочки носители ге-
терозиготного генотипа PRLAB достоверно (Р˂0,05) превосходили животных-
носителей гомозиготных генотипов PRLAА и PRLВВ при рождении. 
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Введение. Развитие молекулярных технологий в последние десятилетия 
позволило читать геном и выявлять генетические маркеры для прямого монито-
ринга полиморфных вариаций, ответственных за сложные количественные и ка-
чественные признаки, имеющие важное экономическое значение для разведения 
высокопродуктивных животных [1]. 

Маркерная селекция помогает классическим методам селекции и может 
быть проведена в раннем возрасте путём идентификации генов, влияющих на 
продуктивные признаки. Установление генетического потенциала животных де-
лает управление селекцией более эффективным. 

Одним из генов, полиморфизм которого влияют на фенотипическое про-
явление признаков, связанных с показателями роста и продуктивностью овец, 
являются пролактин (PRL). Пролактин выполняет больше функций, чем все дру-
гие гормоны гипофиза. Ген овечьего пролактина картирован на 20 хромосоме, 
состоит из пяти экзонов, разделенных четырьмя интронами. Он кодирует важ-
ный гормон для инициации и поддерживания лактации, осморегуляции, влияет 
на рост и развитие, репродуктивные и иммунные функций организма. Основы-
ваясь на важной роли пролактина в продуктивности животных, ген PRL рассмат-
ривался как перспективный ген-кандидат для отбора по высокопродуктивным 
признакам [2, 3]. 

Цель данного исследования заключалась в установлении влияния поли-
морфизма гена пролактин на живую массу овец породы лакон. 

Материал и методы. Объектом исследования были овцы породы лакон 
(Lacaune) в количестве 248 голов, разводимые в условиях Крымского района 
Краснодарского края. Животные на момент экспериментальной работы содержа-
лись в равных условиях и были клинически здоровыми. 

Исследования по ДНК-типированию овец гена PRL/HaeIII, проведено ме-
тодом полиморфизма длин рестрикционных фрагментов (ПЦР-ПДРФ) на про-
граммируемом четырехканальном термоциклере «ТЕРЦИК», с использованием 
коммерческого набора и специфических праймеров: forward: 5’-
cgagtccttatgagcttgattctt-3’; reverse: 5’-gccttccagaagtcgtttgttttc-3’ (амплификацион-
ный фрагмент – 1209 п.н.) [4]. 

Живую массу подопытных животных определяли утром до кормления с 
точностью до 0,1 кг путём индивидуального взвешивания. 

Обсуждение полученных результатов. Методом ПЦР-ПДРФ в гене PRL 
установлена значительная разница – в 6,3 раза, в частоте встречаемости гомози-
готных PRLВВ и PRLAА генотипов: а именно 12,0 против 75,0 %. Такое соотноше-
ние гомозиготных генотипов и недостаток гетерозигот, которых было выявлено 
PRLAB 13,0 %, определило отсутствие генетического равновесия в данном ло-
кусе, что подтверждается значением хи-квадрат равным 52,95 (рис. 1). 

В исследованиях определено, что частота встречаемости аллеля PRLA в 
4,3 раза выше, чем аллеля PRLB. Полученные данные согласуются с результа-
тами исследований, проведённых на овцах породы: авасси [5], испанский мери-
нос [6]. 

 



 
 

 

Рисунок 1 - Частота встречаемости аллелей и генотипов гена пролактин 
(PRL). 

 
Как и все количественные признаки живая масса, относится к лабильному 

показателю, однако это генетически детерминированный признак. Для оценки 
генетических особенностей животных и дальнейшего прогнозирования их про-
дуктивности на ранних стадиях онтогенеза нами была проведена оценка живой 
массы ремонтного молодняка овец породы лакон в зависимости от генотипов по 
изучаемому гену. 

Сравнительный анализ динамики живой массы в процессе постэмбриональ-
ного развития у молодняка овец породы лакон свидетельствует о том, что ярочки 
носители гетерозиготного генотипа PRLAB достоверно (Р˂0,05) превосходили жи-
вотных-носителей гомозиготных генотипов PRLAА и PRLВВ при рождении на 5,3 
%, в 4-месячном возрасте на 2,9 и 1,7 % соответственно (табл. 1). 

 
Таблица 1 

Показатели живой массы, ремонтного молодняка овец породы лакон  
разных генотипов (n=248) 

Ген/Генотип 
Живая масса 
при рожде-

нии, кг 

Живая масса, кг Среднесуточный прирост, г 
Возраст, мес. 

2 4 0-2 2-4 
PRLAA (n=186) 3,8±0,04 22,1±0,09 34,2±0,19 305,0 201,7 
PRLAB (n=32) 4,0±0,07*1 21,9±0,11 35,2±0,21*2 298,3 221,7 
PRLBB (n=30) 3,8±0,05 21,8±0,17 34,6±0,28 293,3 220,0 

Примечание: *1Р˂0,05 при сравнений PRLAB с PRLAAи PRLBB ; *2Р˂0,001 при сравнений 
PRLAВ с PRLАА 

 
В возрасте два месяца животные-носители гомозиготного генотипа PRLAA 

превосходили своих сверстников носителей гетерозиготного PRLAB по живой 
массе на 0,9 %, гомозиготного PRLВВ генотипа на 1,4 %, однако достоверной раз-
ницы установлено не было.  

Анализ динамики среднесуточного прироста установил, что в 2-х месяч-
ном возрасте более высокий показатель (305,0 г) отмечен у животных, имеющих 



 
 

гомозиготный генотип PRLAA, тогда как в 4-х месячном возрасте по данному по-
казателю отличаются животные-носители аллеля PRLB. 

В период беременности в обменных процессах животных наблюдается зако-
номерные изменения, связанные с живой массой. Поскольку овцы лакон являются 
одной из самых высокопродуктивных молочных пород в мире, нами была изучена 
живая масса овцематок в период осеменения и до конца лактации (табл. 2). 

 
Таблица 2  

Живая овцематок разных генотипов, в различные периоды, кг 

Ген/Генотип 
Живая масса, кг 

при  
осеменении 

в начале  
лактации 

середина  
лактации 

в конце  
лактации 

PRLAA (n = 186) 60,1±1,2 65,8±1,9 64,2±2,2 65,9±2,2 
PRLAB (n = 32) 61,6±1,3 64,8±1,3 65,6±1,2 65,9±2,3 
PRLBB (n = 30) 59,9±1,3 64,8±2,3 64,3±1,3 65,6±1,3 

 
Сопоставление живой массы овцематок разных генотипов по гену про-

лактин позволило установить превосходство в весе животных носителей гетеро-
зиготного генотипа PRLAB в сравнении с животными, имеющими гомозиготные 
генотипы PRLAA и PRLBB при осеменении на 2,5 и 2,8 %; в середине лактации на 
0,6 и 0,5 % соответственно. Овцематки носители генотипа PRLAA выделялись по 
этому признаку в начале лактации. На конец лактационного периода у животных 
носителей аллели PRLA отмечена практически одинаковая живая масса. 

В исследовании, проведённом Jawasreh K.I. и Ismail Z.B. (2019) на ягнятах 
породы авасси, было обнаружено влияние генотипов гена пролактин на живую 
массу ягнят при рождении, однако дальнейшее влияния полиморфных вариантов 
гена на рост и живую массу после отъёма было не значительным [7]. Дальнейшие 
исследования, проведенные Cui Mao и соавторами (2020) доказали, что инсерци-
онная мутация размером 23 п.н. в гене PRL была значимо связана с живой массой 
и ростом овец породы Luxi Blackhead [8]. 

Анализ литературных и полученных данных свидетельствуют о том, что 
для гена PRL необходимо накопление большего числа наблюдений, желательно 
в разных стадах для того, чтобы сделать заключение о наличии или отсутствии 
связи между полиморфными вариантами гена пролактин и живой массой овец 
разных пород. 

Заключение. Идентифицируя различные полиморфные вариации и их 
фенотипические проявления, можно создать, а также пополнять базу данных для 
управления генетической прогрессией экономически важных признаков. Резуль-
таты представленных исследований подтверждают ассоциативную связь между 
полиморфными вариантами гена PRL и живой массой овец породы лакон, од-
нако, необходимо продолжать работу для проведения более глубоких исследова-
ний. 
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